NATUR

VARDS &&
VERKET

ROVDALA

Detta faktablad Varg: Gruppering och sdirskiljning av observationer och revir
inom Nasjonalt overvakningsprogram for rovvilt (www.rovdata.no) i Norge och
inom Naturvardsverkets metodik for inventering av stora rovdjur i Sverige
(www.naturvardsverket.se) ar ett av flera dokument for styrning av och vigledning
kring inventeringar av stora rovdjur i Sverige och Norge.

Faktabladet riktar sig till personer, knutna till Statens Naturoppsyn (SNO) i
Norge och lansstyrelserna i Sverige samt for de svenska samebyarnas inventerings-
samordnare. Dessa har alla ett ansvar for att dokumentera och kvalitetssikra
observationer med mera av stora rovdjur, och for att registrera dessa i den
svensk-norska databasen Rovbase. For ovriga instruktioner och faktablad som
reglerar inventering av stora rovdjur i Norge och Sverige, och for vetenskaplig
litteratur om rovdjursinventeringar med mera se www.rovdata.no och
www.naturvardsverket.se. Faktablad och instruktioner syftar dven till att visa
och beskriva inventeringsarbetet for en bredare allmanhet.

I Sverige finns ocksé forordningar och foreskrifter som reglerar inventering-

arna av stora rovdjur. Dessa finns listade sist i detta faktablad.
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Inledning

Ett av mdlen med inventeringen av varg i Skandinavien ar att ta reda pa hur
madnga olika vargrevir det finns i respektive land och lan/fylke, samt att dartill
faststilla status i respektive revir. I detta faktablad beskrivs hur man gér till viaga
for att med hjilp av observationer skilja tva eller fler vargrevir fran varandra och
hur man grupperar olika vargobservationer till ett och samma revir. Narliggande
observationer kan sdledes antingen sirskiljas till tva eller flera olika revir eller
grupperas tillsammans till ett och samma revir.

Mainga vargrevir gransar till varandra och det behovs darfor metoder for att
avgora vilka observationer som hor till vilka revir. Vargens biologi underlittar
sarskiljningsarbetet, till exempel lever de i vildefinierade och forsvarade revir
med liten eller ingen 6verlappning, och de revirmarkerar pa ett specifikt sitt i
revirets hela utstrackning. Vargarna lamnar dessutom rikligt med spillningar
efter sig som kan anvindas for att identifiera individer med hjalp av DNA-analys.
Aven annat biologiskt material som till exempel urin kan numera anvindas for
detta andamal.

Vissa vargars beteenden kan dock forsvara sirskiljningsarbetet. Till exempel
forflyttar de sig langa strackor pa kort tid, i genomsnitt 20 km/dygn. Dartill ar
det vanligt att vargar ur en och samma familjegrupp vintertid delar upp sig i
flera mindre grupper inom reviret. Vid gruppering och sirskiljning dr det darfor
viktigt att skilja pa siker information och information som innehaller risk for
felbedomning.

Baspolygoner — minimistorlek pa revir

Runt de observationer som pé goda grunder iar dokumenterade till samma revir
drar man en polygon som hadanefter benamns baspolygon. Baspolygonen ar
sdledes den minsta yta vi med sidkerhet vet att samma familjegrupp, revirmarke-
rande par eller 6vrig stationdr varg ror sig 6ver. En baspolygon kan byggas pd och
forandras under inventeringssasongen i takt med att nya observationer grupperas
till reviret (se figur 1). Det ar endast sikra observationer (d.v.s. DNA fran revir-
markerande djur och GPS-positioner fran revirmarkerande djur) som bygger ut
och dndrar baspolygonen. Andra observationer kan grupperas till reviret men
inte utgora grund for att utoka baspolygonen. Detta forklaras narmare lingre
fram i texten.

Gruppering av observationer

Grupperingsarbetet innebir att observationer av varg som hor till samma revir
liggs samman (se figur 1). Om detta sker l6pande under sisongen underlittas
planeringen for det fortsatta filtarbetet, dd man efterhand kan se vilken
information som finns och vad som saknas for att man ska kunna avgora status

i reviren, samt sirskilja dem fran omkringliggande revir. Ett exempel: om en
familjegrupp dokumenteras via korta sparningar om 3 km ska det finnas

3 sparningar om minst 3 djur varav minst en revirmarkerar. For att kunna siga
att alla dessa tre sparningar hor till samma revir och kunna ligga till grund for
att dokumentera status i reviret, maste man veta att de faktiskt hor till samma re-
vir. I instruktion Varg: instruktionen for faststdllande av forekomst: familjegrupp,
revirmarkerande par och foryngring finns kriterier for gruppering beskrivet.
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Sparning nr 1: november, 2 RM djur. Enligt
spillningsprov fran sparning: G56-11 (tik) och
G27-12 (hane). Baspolygonen utgdrs av denna
enda sparning.

Sparning nr 1; november, 2 RM djur
Enligt spillningsprov fran sparning:
G56-11 (tik) och G27-12 (hane).
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De tva observationerna kan 1
grupperas samman da DNA visar ,’

samma revirmarkerande tik. -
Baspolygonen har utdkats.

Sparning nr 2: 15 januari, 2 RM djur.
Enligt spillningsprov fran sparning:
G56-11, dvs RM tik.

Figur 1. Exempel pa hur baspolygonen uttkas i takt med att nya observationer tillkommer.

Alla kvalitetssikrade observationer ska grupperas enligt ndgot av nedanstiende

alternativ:

® Om DNA-prov visar samma revirmarkerande individ inom storleken av ett
revir grupperas observationen till ett och samma revir.

® Om DNA-prov frdn valpar insamlat under sparning/observation av familje-
grupp visar forstadrsforyngring grupperas observationen till fordldrarnas revir.

® Om DNA-prov fran tva eller fler genetiskt identifierade syskon insamlats under
en och samma sparning av familjegrupp, grupperas observationen till fordldra-
reviret, under forutsattning att insamlingsplatsen ligger i anslutning till forald-
rareviret.

e Geografiskt dverlapp av sparningar.

e GPS-positioner fran revirmarkerande individer.
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GRUPPERING MED HJALP AV RESULTAT FRAN DNA-ANALYSER

DNA-PROV FRAN REVIRMARKERANDE DJUR

Punkterna 1-3 ovan behandlar gruppering med hjilp av resultat frain DNA-
analyser av biologiskt material frdn varg, till exempel spillning. Om analyser av
DNA-prov som insamlats vid tva eller flera olika snosparningar visar samma
revirmarkerande individ (tik eller hane), kan dessa observationer grupperas till
samma revir. Om bade tiken och hanen i ett revirmarkerande par identifierats
med hjalp av DNA i samma sparlopa kan andra sparningar dir DNA frdn bara
den ena partnern identifierats darigenom grupperas till samma revir. Det ar sdle-
des viktigt att hanen och tiken identifieras genetiskt i samma sparlopa dtminstone
en gang for att sikert veta att de ingdr i samma par.

DNA-PROV FRAN VALPAR I SPAROBSERVATION AV FAMILJEGRUPP
DNA-prov och dithérande sparlopor dir analyser endast visat valpar och eventu-
ella fjolarsvalpar kan grupperas till foraldrarnas revir och utoka baspolygonen,
om minst tva valpar identifierats i samma lopa av en familjegrupp. Avkommor
kan etablera egna revir nira foraldrarnas revir. En familjegrupp med endast en
avkomma/valp identifierad via DNA bredvid foridldrareviret kan darfor vara en
ny familjegrupp av varg. Tva avkommor i sillskap ar oftast inte (men undantag
finns) ett eget revir. Darmed kan observationer av en familjegrupp med tva syskon
som ar identifierade genetiskt (men inga foraldrar i just den l6pan) grupperas till
foraldrareviret forutsatt att foraldrareviret och observationen med valparna ligger
i anslutning till varandra, dvs. det ska inte finnas andra observationer (som inte
grupperats) mellan den aktuella observationen och foridldrareviret, eller obser-
vationer tillhorande andra revir. Observationer av familjegrupper med drsvalpar
identifierade (forstadrsforyngring) kan grupperas och utoka baspolygonen, dven
om endast en valp dr identifierad i l6pan.

DNA-PROV FRAN VALPAR I SPAROBSERVATION

AV ENDAST ICKE-REVIRMARKERANDE DJUR

Observationer dar endast icke-revirmarkerande djur (minst tva) sparats och som
identifierats genetiskt kan inte grupperas till foraldrareviret enbart baserat pa
DNA- analyser. Sparobservationerna maste aven visa stort geografiskt overlapp
med fordldrarnas baspolygon. Valpar kan ge sig ut pa kortare eller lingre egna
vandringar utanfor fordldrareviren. Darfor kan en gruppering till foraldrareviret
av en sadan observation, utan geografiskt éverlapp, ge en felaktig bild av revirets
utbredning. Detta giller aven sparlopor med minst tva icke-revirmarkerande djur,
aven om minst tva djur dr identifierade med hjalp av DNA-analyser. Saledes kan
observationer av minst tva icke revirmarkerande djur grupperas till foraldraparets
revir, dairemot kan de inte anviandas for att utoka baspolygonen (se ocksa figur 2).

GRUPPERING GENOM GEOGRAFISKT OVERLAPP — SPARNING

En sparobservation kan grupperas till ett revir genom geografiskt dverlapp (se punkt
fyra ovan). Om det finns en baspolygon uppbyggd av tidigare observationer ska
en ny sparning grupperas till samma revir om den skar baspolygonen (se Figur 3).
Om det bara finns en sparning sedan tidigare dras en polygon lampligen runt den
sparning som ar langst. Om den kortare sparningen 6verlappar med den polygon
som konstruerats baserat pa den lingre sparningen grupperas observationerna till
samma revir.

Om en baspolygon bestar av observationer man med sikerhet vet hor till revi-
ret ska den inte utokas med sparningar som endast dr skdrande (se Figur 3). Om
reviret utokas med sparningar som skir baspolygonen kan det starta en kedja av
felgrupperingar (se Figur 4a och 4b). Vargar ar revirhavdande och det ar sillsynt

VARG: INVENTERINGSMETODIK



3 djur, minst 1 RM. RM hane
G28-09 identifierad
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3 ej revirmarkerande djur, tva
avkommor till G9-09 och G28-09
identifierade i samma I6pa.
Grupperas men utokar inte
baspolygonen.

6 djur, minst 1 RM. RM hane
G28-09 RM tik G9-09.

Figur 2. Inte alla observationer som grupperas till ett revir kan anvandas for att utoka baspolygonen.
Baspolygonen utokas endast med bekraftade DNA-resultat eller GPS-positioner fran samma individer.

Figur 3. Sparningen skar baspolygonen och grupperas till reviret. Men baspolygonenen utvidgas inte
eftersom det kan innebara att revirets utbredning felbedéms.

Spérningen skar "baspolygonen”
och grupperas till reviret. Men
baspolygonen utvidgas inte eftersom
det kan starta en kedjereaktion av
felbedémningar om reviret utvidgas
pa lésa grunder.
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Sparning nr 1; november, 2 RM djur.
Enligt spillningsprov fran sparning: G56-11 (tik) och

G27-12 (hane). Baspolygonen utgérs i november av denna
enda sparning som via DNA &r sarskiljd fran grannreviren. ’
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Sparning nr 2: 15 januari,

2 RM djur. Enligt spillnings-
prov fran sparning: G56-11, %
dvs RM tik. s

Sparningen grupperas men den
ska inte utdka baspolygonen.
DNA ej analyserat.

Figur 4a &b. Sparningar som skar baspolygonen grupperas till reviret men utékar inte baspolygonen (a)
savida det inte finns DNA-analyser som styrker revirtillhérigheten. Om en sparning skulle utéka bas-

polygonen finns risk att starta en kedjereaktion av felbedémningar (b).
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med revir som uppvisar stora geografiska overlapp, men grainsomraden mellan
revir innebar dock en viss risk for felbedomning.

GRUPPERING GENOM GPS-POSITIONER FRAN
SANDARFORSEDDA REVIRMARKERANDE VARGAR
GPS-forsedda vargar kan anviandas bade for att sarskilja och gruppera olika
observationer (se punkt fem ovan). GPS-positionerna visar revirets utstrackning.
Om ett av eller bidda de revirmarkerande djuren har sindare kan alla andra
sparobservationer som ar geografiskt beligna inom revirets granser (sisom GPS-
positionerna visar) grupperas till reviret dvs. observationerna ingdr i baspolygonen
som utgors av GPS-positioner.

GPS-positioner fran valpar kan inte anvandas som revirgrans eftersom valpar
kan gora egna vandringar utanfor foraldrareviret 4ven under sitt forsta levnadsar.

OBSERVATIONER SOM INTE KAN GRUPPERAS

Observationer som inte kan grupperas men heller inte sirskiljas bor laimnas
ogrupperade. De kan vara indikationer pa nya revir och det inventerade omradet
bor genomsokas ytterligare.

Sarskiljning av revir med revirmarkerande par

Tvartemot gruppering ska sarskiljning av observationer istallet visa att det ror sig
om olika revir. Detta ska ske med hjdlp av DNA-analyser och i forekommande
fall GPS-positioner frdn markta djur.

Foljande sirskiljningsmetoder ska anviandas:
(ur VARG: Instruktion for faststillande av Familjegrupp, foryngring och revir

markerande par)

Sarskiljning av forekomster till olika revir ska ske enligt ndgot av nedanstdende

alternativ:

® DNA-prov som visar olika revirmarkerande individer av samma kon.

® DNA-prov frdn valpar insamlade under spirning av familjegrupper som visar
att det ar olika forstadrsforyngringar.

e GPS-positioner fran olika revirmarkerande individer som visar olika revir.

Sarskiljning av enskilda vargar ska ske med hjidlp av DNA-analyser som visar att
det 4r olika individer.

I renskotselomradet i Sverige ska DNA-prover samlas in fran alla vargar for
att mojliggora sdrskiljning mellan individer.

SARSKILJNING MED HJALP AV DNA ANALYSER

I forsta hand ska DNA-analyser av prover fran de revirhivdande djuren anvin-
das. Om DNA-prov fran tva nirliggande observationer av revirmarkerande par
eller familjegrupp visar tva olika revirmarkerande hanar kan observationerna
sarskiljas som tva olika revir (se figur 5). Detsamma giller om DNA-proven visar
tva olika revirmarkerande tikar. Sarskiljning gors darfor enklast genom att de
bdda revirmarkerande vargarna identifieras genetiskt.

Notera att revir inte kan sirskiljas genom att en hane sarskiljs mot en tik
eftersom det kan vara ett par som tillfalligt delat p4 sig. Detta giller Zven om
djuren ingick i tva olika revir foregdende sasong. Parkonstellationer kan dndras
over tid, och det forekommer att tva vargar av olika kon som forlorat sin respek-
tive partner sldr sig samman i ett nytt revir.

VARG: INVENTERINGSMETODIK



8

VARG:

Familjegrupp 3 djur. DNA visar
RM hane individ G39-11.

Reviren har sarskiljts genom att det
ar olika RM hanar i grupperna.

Familjegrupp 7 djur. DNA visar
RM hane individ G28-09.

Figur 5.

I vissa fall kan aven observationer av valpar anviandas for sarskiljning av revir.
Om DNA-analys av prov insamlade i en observation av en familjegrupp visar
pa en forstadrsforyngring kan dessa analyssvar anviandas for att sdrskilja det
aktuella reviret frain omkringliggande revir.

SARSKILIJNING MED HJALP AV GPS-POSITIONER

Information fran revirhdvdande vargar som bar GPS-sindare kan anvindas for
att sarskilja revir. GPS- positionerna visar revirets utstrickning och om tva olika
individer gér i tva olika geografiska omraden under inventeringsperioden sarskiljs
de som tvd olika revir.

INVENTERINGSMETODIK



FORDELNING AV REVIR MELLAN LANDER OCH LAN

Ett revir (som uppfyller kriterierna for revirmarkerande par, familjegrupp eller

foryngring) klassificeras som gransrevir om minst ett av nedanstdende kriterier

ar uppfyllt pa vardera sida om gransen eller som korsade observationer over
gransen:

® DNA eller GPS-positioner fran revirmarkerande djur.

e Sparning av revirmarkerande djur i befintlig baspolygon.

e Foto av revirmarkerande djur i befintlig baspolygon.

e Identifierad drsvalp i sparning av familjegrupp.

¢ Tva avkommor identifierade under sparning av familjegrupp.

e Identifierad drsvalp i fordldrarnas baspolygon.

e Identifierad dldre avkomma i foraldrarnas baspolygon med minst ett DNA-
prov per individ. Minst tva olika dldre avkommor bor identifieras, alternativt
identifieras samma dldre avkomma med minst 90 dagars intervall mellan
provtillfillena.

ANTAL VARGAR | REVIRET

Ett av nedanstdende kriterier giller:

e Vid sparning faststdlls antalet vargar i likhet med faststillandet av familje-
grupp eller foryngring, det vill siga efter 3*3 km alternativt 1*15 km.

e Vid forstagidngsforyngring kan antalet vargar dokumenteras genom att sum-
mera genetiskt identifierade valpar och forildradjur.

e Vid foryngring eller familjegrupp utan kdnnedom om att det dr en forstagings-
foryngring summeras alla genetiskt identifierade avkommor och foraldrar inom
fordldrarnas baspolygon.

e Foton/film av djur i sillskap kan anvandas enligt gallande kriterier for foto/
film.

e Synobservation av faltpersonal.

VARG: INVENTERINGSMETODIK



FAKTABLAD VARG

INVENTERINGSMETODIK
OKTOBER 2020
ISBN: 978-91-620-8869-9

Forordningar och féreskrifter

I Sverige finns aven foljande forordningar och foreskrifter som reglerar invente-
ringar av rovdjur och ersittningar for forekomst av rovdjur:

1) Viltskadeférordning (2001:724)

2) Forordningen om forvaltning av bjorn, varg, jarv, lo och kungsérn

(NFS 2009:1263)

3) Naturvardsverkets foreskrifter och allminna rad om inventering av
bjorn, varg, jarv, lodjur och kungsorn (NFS 2007:10)

4) Foreskrift om bidrag och ersittning for rovdjursforekomst i samebyar
(STFS 2007:9)

5) Naturvardsverkets foreskrifter om vilt som tillfaller staten (NFS 2019:5)
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